
臺灣地區各族群 Y 染色體 DNA STR 基因父系血緣關係之研究 
吳芳親 1,2 *、何錦玟 2、吳國權 1、蒲長恩 1、胡光宇 3、柳煌 1 

 
1 法務部調查局 

2 大同大學生物工程研究所 
3 國防醫學院生物化學研究所 

 
E-mail: *wfcank@ms35.hinet.net; Tel: 02-29112242 分機 3742 

 
摘要 

臺灣地區人口約有二千三百萬餘人，分為河洛人、客家人、大陸人及原住民四大族群，原

住民又可分為阿美族、排灣族、泰雅族、布農族、太魯閣族、魯凱族、卑南族、鄒族、賽夏族、

雅美族、噶瑪蘭族、邵族及撒奇萊雅族等十三個族群，為瞭解各族群父系血緣關係，蒐集臺灣

地區各族群男性口腔黏膜細胞棉棒檢體共 1,410 人份，進行 Y 染色體 DNA STR 基因（DNA 
Y-STRs）分析研究。 

臺灣地區十六個族群，除噶瑪蘭族及撒奇萊雅族無法採集到檢體外，採得其餘十四個族群

男性檢體數量分別為：河洛人 131 人、客家人 123 人、大陸人 108 人、阿美族 111 人、排灣族

204 人、泰雅族 214 人、布農族 81 人、太魯閣族 55 人、魯凱族 67 人、卑南族 70 人、鄒族 89
人、賽夏族 40人、雅美族 93人及邵族 24人。應用美商Applied Biosystems公司生產的AmpFlSTR® 
Yfiler™套件，進行 DNA Y-STRs 研究，分析彼此間父系血緣關係。 

Yfiler 應用之 PCR 條件為：耐熱酵素活化反應 95℃、11 分鐘、1 個循環；變性反應 94℃、

緩冷配對反應 61℃、延長反應 72℃，各 1 分鐘、30 個循環；修補反應 60℃、80 分鐘，1 個循

環。以 AB3100avant 分析儀進行電泳分析型別，統計基因頻率，應用基因距離公式：[1 – Σ ( Pi1 
* Pi2 )1/ 2 ] 1/ 2計算出各族群彼此間的基因距離，基因距離數值愈小者表示父系血緣關係愈近，十

四個族群間之 DNA Y-STRs 基因距離數值 0.2 以下者，有第一組為河洛人、客家人與大陸人、

第二組為排灣族相對於魯凱族與卑南族、及第三組為泰雅族與太魯閣族等三個群組，群組內之

父系血緣關係相當親近。 
 

關鍵字：Y 染色體、河洛人、原住民、Y-STRs、Yfiler 
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β-Phenylethylamine 定量穩定性影響因素之研究 
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摘  要 

先期研究發現人體缺氧窒息死亡其血中β-Phenylethylamine (PEA)含量平均值約為非窒息

死亡之對照組 100 倍，且由動物實驗發現其濃度上升可能與缺氧掙扎時間有正相關性。由於 PEA
之分析方法關係整體之統計結果，為進一步評估影響定量正確性之因素，本研究將探討 1.標準

對照品使用之基質(matrix)不同對定量之影響，2.在不同保存條件之穩定性表現，3.未避光處理

之影響。所有檢體先經 Toxi-Tube A 萃取濃縮後，以 PFPA 衍生化，並進行氣相層析質譜法分析。 

結果發現，PEA 於不同基質之萃取回收率相差甚大，於水之回收率為 37.1± 4.3%（mean ± 
SD），於全血之回收率為 77.9±40.1%，可造成定量結果偏差約 2.1 倍。血液檢體於 4℃放置 1 年，

其 PEA 濃度為配置時之 99.7±5.9 %，得知 PEA 在血中以 4℃保存具有良好之穩定性。置放室溫

之血液檢體於第3、7、10、14 天檢測其濃度，發現分別為初始濃度之 96.8±18.3%、118.1±10.9%、

165.1±117.6% 及 1163.1±1296.7%，於 7 天後呈現不穩定現象。未避光處理之水溶液檢體存放於

4℃，於第 16 及第 35 天濃度分別為 52.2 ± 10.1%及 38.9 ± 1.2%，明顯降低。  

本研究顯示，使用市售 Toxi-Tube A 萃取時，標準品配置宜以血液為基質，以水配置將造

成定量結果偏高。研究尚發現血中 PEA 在 4℃穩定期達 1 年，室溫下穩定期為 7 天。藉由本文

之探討了解影響定量正確性之因素，對 PEA 應用於缺氧窒息診斷分析提供重要參考。 
 
關鍵字：β-phenylethylamine、窒息、定量分析、Toxi-Tube A 
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「去氧核醣核酸採樣條例」修正芻議－擴大 DNA 建檔對象 

羅元雅* 、柳國蘭、程曉桂 
 

刑事警察局法醫室 
 

E-mail：dnayaya@email.cib.gov.tw ；Tel：(02)2756-9224 
 

摘要 
刑事警察局為去氧核醣核酸採樣條例之專責單位，依法負責鑑定、分析及儲存 DNA 樣

本；以及蒐集、建立及維護 DNA 紀錄及資料庫，目前 DNA 資料庫建檔共計 3 萬 4 仟筆，佔

全國人口 0.15%；而英國有 378 萬筆，約佔全國人口 6.3%；美國 433 萬筆，約佔全國人口 1.37%，
無論檔案量或人口比與先進國家相較下均明顯偏低。英國法律授權警察對被逮捕之涉嫌人進

行 DNA 建檔；美國 50 州皆通過建立性侵害加害人及殺人犯 DNA 檔案，計有 49 州通過建立

暴力犯罪者或侵入竊盜犯 DNA 檔案，45 州通過建立毒品犯罪者或重罪犯 DNA 檔案，7 州開

始建立涉嫌人 DNA 檔案；我國依法係對於性犯罪或重大暴力犯罪之被告及涉嫌人建立 DNA
檔案，相形之下 DNA 建檔對象明顯限縮。 

英美研究指出 DNA 鑑定除可運用協助偵查性犯罪與重大暴力犯罪外，對於侵入住宅竊

盜、汽、機車竊盜等財產犯罪偵查及在毒品案件上亦發揮很大功效。本研究首先蒐集歐美各

國 DNA 資料庫之立(修)法例，其次參考先進國家 DNA 資料庫對於犯罪偵防之成效，最後分

析國內各類犯罪之再犯率與關連性，及 DNA 鑑定協助偵查之效能，作為修法擴大 DNA 建檔

對象之參考。 
關鍵詞：去氧核醣核酸採樣條例、DNA 資料庫、DNA 比對相符、犯罪偵查、再累犯 
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唾液特有抗原商用鑑定盒於刑事鑑定之確效性研究 
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摘要 

 
刑事唾液跡證鑑定最常用的方法之一為法迪貝斯唾液澱粉酶檢測法

(Phadebas® Amylase Test)。此法雖然具有快速篩檢的優點，但是血清、血漿、尿

液及其他體液中常含微量澱粉酶，以致有偽陽性反應之情形，而無法確定是否為

唾液。由於此法之靈敏度、專一性不佳，操作步驟複雜，無法確認鑑定結果，所

以我們需要更精準、更方便的方法來檢測唾液。利用抗原抗體免疫反應法之高特

異性優點，研發出專一性佳、靈敏度高、作用時間短之唾液特有抗原商用鑑定盒

有很多種，本研究使用 RSID®（Rapid Stain Identification Of Human Saliva）之唾

液特有抗原商用鑑定盒，進行靈敏度試驗、過量反應試驗、萃取液試驗、混合檢體

試驗及法迪貝斯唾液澱粉酶檢測法(Phadebas® Amylase Test)試驗。 
本研究使用 RSID®唾液特有抗原商用鑑定盒進行靈敏度試驗，樣品液量為

0.25μl 以上的檢體皆在 10 分鐘內出現陽性反應，超過 10 分鐘視為陰性反應，

然而樣品液量為 0.1μl 的陰性反應檢體，仍可成功進行 DNA-STR 分析。本研究

亦進行了過量反應試驗，對於濃度較高的唾液檢體，在 RSID®唾液特有抗原商用

鑑定盒的表現上，並不會產生所謂的偽陰性反應。本研究亦發現在三種不同萃取

液中(PBS、TBS+ running buffer、D.D.water)使用 RSID®唾液特有抗原商用鑑定

盒，三種萃取液之萃取效能在反應時間 10 分鐘時對實驗結果影響均不大，而以

TBS+ running buffer 當萃取液之萃取效能對各種檢體則較具專一性，使用 PBS 萃

取液在反應時間超過 1 小時以上的血液棉棒及尿液樣品，其萃取效能較易產生偽

陽性的反應，因此判讀時間以 10 分鐘為準。本研究之結果可供刑事鑑定唾液跡

證檢測者參考。 
關鍵字：RSID®唾液特有抗原、Phadebas® Amylase Test、刑事唾液跡證鑑定 
 

Administrator
文字方塊
A-4



Y 染色體 DNA-STR 變異與其在刑事鑑定上的影響 

蔡俊偉 1、粘凱俐 1、朱聖宇 1、柳國蘭 1、程曉桂 1、白崇彥 2＊ 
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摘要 
Y 染色體 DNA 鑑定已經普遍的運用在刑事 DNA 鑑定上。由於 Y 染色體屬於單倍體，因

此，在 DNA-STR 鑑定中每一個基因座原則上只出現一個波峰，而出現兩個波峰或三個以上波

峰的結果時，往往會被認為是混合型的表現（DYS385 除外）。但經過文獻的回顧與檢視了刑

事警察局法醫室 936 個 Y-STR 圖譜結果，我們也發現了在單一來源的 Y DNA-STR 圖譜中，

在某些基因座有超過一個波峰或兩個波峰的現象，這些現象是否會影響 Y DNA-STR 鑑定將是

本研究探討的目的。 
在本研究中我們採用了勁因公司（Promega）的 PowerPlex®Y 鑑定盒中的 DYS391、

DYS389Ⅰ、DYS439、DYS389Ⅱ、DYS438、DYS437、DYS19、DYS392、DYS393、DYS390、
DYS385（a/b）等 11 個基因座，檢視了 935 個 Y DNA-STR 圖譜，結果在 13 個單一來源檢體

中發現在 DYS389Ⅰ、DYS389Ⅱ、DYS385 基因座發現有變異現象，其中在 1 個檢體中發現

DYS389Ⅰ、DYS389Ⅱ同時有變異現象，在其餘 12 個檢體中均為在 DYS385（a/b）中有變異

現象，這些產生變異的基因座在國外文獻上亦曾有所報導。但其中我們在 DYS385 基因座上

發現的 7 例變異現象型態與文獻上所指出的變異現象型態有所不同。而在本研究所發現的這

些變異現象中並不會與混合檢體型態現象的研判造成混淆，相反地，若就單一來源檢體之鑑

定比對而言應有強化證明的功能。 

 
關鍵字：Y 染色體 DNA 鑑定、Y DNA-STR、變異基因座 
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以毛細管電泳進行粒線體 DNA D-loop 區單股構形多型性分析之研究 
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摘要 

人類粒線體 DNA D-loop 區之分析，適合刑案現場中高度裂解之生物性檢體之母系遺傳鑑別

篩檢。本研究建立以多重引子 PCR 複製結合毛細管電泳偵測法，進行 D-loop 區之單股構形多型

性分析（multiplex PCR-CE-SSCP），可同時偵測 PS1、PS2、PS3、PS4、PS5、HV1 及 HV2 等 7
個於 D-loop 區之不同長度片段之 PCR 產物，以本系統針對 50 個序列已知之無血緣關係之人類

粒線體 DNA D-loop 區進行其 SSCP 分析，該 50 個檢體共有 39 種序列型。各檢體於各片段之

SSCP 分析圖譜可經由各峰值之訊號計算其平均數，並以統計上 95 %的信賴區間 (即±1.96 標準

差)鑑別檢體間之訊號值是否相符。由 SSCP 分析結果雖然發現少數序列不同之檢體也可能出現

相同的訊號值，但經由具有相同序列之檢體的分析發現本系統具有極高的再現性。本研究之成

果可應用於人類粒線體 DNA D-loop 區其母系遺傳序列分析之初步篩檢，在刑事鑑識上可應用於

大量檢體的初步排除以提昇鑑驗時效並降低鑑驗成本。 

 
關鍵字：粒線體 DNA、D-loop 區、單股構形多型性、SSCP、多重引子 PCR、毛細管電泳  
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Cytochrome b 基因在鳥類種屬鑑定之研究 
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摘要 
本研究針對鳥類 cytochrome b 基因，設計了多組可複製全長以及部分片段之引子對，並按

照 LH、BH、C5、C4、C3 與 C2 引子對的順序，針對 11 目 23 科 37 屬 41 種共 332 個鳥類樣品

進行 PCR 複製及定序，分別可得到長度為 1146~177bp 的片段序列。針對這些序列以 BioEdit 7.0
及 Mega 3.1 軟體進行比對分析，比對結果顯示，在種內的序列歧異度為 0~7.14%，在種間的序

列歧異度為 5.65~28.01%。以 Kimura’s 2-parameter method 計算序列間的基因距離，並以

Neighbor-joining method 建立親緣關係樹，結果發現，在所有分析片段所建立之親緣關係樹中，

同種序列皆被歸在同一類群中。針對本研究中所有序列進行比對分析，並彙整比對結果建立一

個包含 139 筆鳥類 cytochrome b 基因序列(分屬 41 物種)的序列資料庫，其中包含部分台灣特有

鳥類及 GenBank/EMBL 等資料庫中尚未登錄之序列。此外利用本研究中所建立之鑑定方法及資

料庫，針對二個鳥類樣品進行盲樣試驗，試驗結果顯示，其序列使用本研究建立的資料庫搜尋

結果與使用 EMBL 資料庫相同，所搜尋到最相似的物種皆與型態鑑定之結果相符。本研究中所

建立之鳥類種屬鑑定系統，可準確地鑑定未知鳥類樣品的種屬，且對於少量及裂解嚴重的刑事

檢體之鑑定，亦極具應用之價值。未來若能再增加資料庫中序列的豐富度，將能成為未知鳥類

檢體種屬鑑定上的一大利器。 

 
關鍵字：cytochrome b、種屬鑑定、刑事檢體、鳥類 
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利用 SNP genotyping assay 快速分析粒線體 DNA  

賴青青、蔡瑜珊、謝美珊、黃小萍* 
 

輔英科技大學醫事技術系 

 

E-mail: *sphuang@mail.fy.edu.tw ; Tel: 07-7811151 
 

摘要 

 
粒線體 DNA 已成為許多研究的有用工具之一，在族群的差異、疾病的相關探討及個體的鑑

別等主題皆提供了有用的資訊。在先前的研究當中，我們藉由 PCR-RFLP 的方法分析粒線體 DNA

的高度變異區(hypervariable region)，以進行個體的鑑別，所獲得的鑑別力 (power of 

discrimination；D)為 0.84。由於位於第三高度變異區(HVR-III) 的高頻率變異點缺乏適合的

限制酶酵素切位，為了提升鑑別力，我們利用 SNP Genotyping Assay 來進行分析。另一方面，

此方法可在高輸出(high throughput)的儀器上進行分析，達到快速而大量分析的結果。在本次

研究中，我們選擇先前研究結果中所找出的 10 個高頻率的變異位點，分別是 T489C、T16362C、

C16223T、G16129A、T152C、T16172C、T16304C、T199C、T16311C，利用 Assay by Design 設計

引子及探針，以 SNP Genotyping Assay 進行實驗，針對 250 個檢體進行分析。結合了 4個最高

頻率變異位點的 SNP 分析結果，即可將檢體區分成 15 型 haplotype，使鑑別力達到 0.84，已與

使用 5 個變異位點的 PCR-RFLP 方法的鑑別力相同。顯示使用 SNP Genotyping Assay 能夠克服

限制酶酵素切位的問題，方便選取高頻率變異點進行分析，有效的提升了鑑別力。另外，再結

合了其他 5個 SNP Genotyping Assay 的結果，以此 9個變異位點的分析，可使得粒線體 DNA 的

高度變異區的分析成為一種可快速做個體鑑別的分析方法。由本研究得到的結論是使用 SNP 

Genotyping Assay 可以快速的對粒線體 DNA 做出篩檢或達到僅次於定序的分析結果。  

關鍵字：粒線體 DNA、SNP Genotyping Assay、鑑別力、高輸出(high throughput) 
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台灣大冠鷲特有亞種的分子性別鑑定改善方法 

蘇三華 1、谷德倫 1、鄭淳安 1、周大慶 2、程建中 1、張學偉 1* 
 

1 高雄醫學大學 生物醫學暨環境生物學系 
2 國立台灣大學 生態與演化生物研究所 

 
E-mail: *changhw@kmu.edu.tw; Tel: 07-3121101 ext. 2691 

 
摘要 

 

單形性徵的(sexually monomorphic)鳥類(例如，台灣大冠鷲特有亞種)，很難由其外表型態做

出正確的性別鑑定。這些單形性徵的鳥類的性別判定，主要來自於生態行為的觀察。而利用分

子生物學可提供另外一種性別鑑定的工具。最常見的分子性別鑑定方法為，使用 Griffiths P2/P8 
引子的 PCR 反應後，利用電泳凝膠去分辨兩段不同長度的染色體螺旋 DNA 結合蛋白 
(Chromo-Helicase-DNA binding protein, CHD)基因，即 CHD-Z 和 CHD-W。實驗結果發現大冠鷲

的 CHD-Z 和 CHD-W 基因的 P2/P8 PCR 產物長度差別約為 13-bp。又因為兩者的序列組成特性，

即使選擇高濃度的電泳凝膠也無法分辨，所以可能導致性別鑑定上的誤差。利用我們將 CHD-Z
和 CHD-W 基因定序的結果，設計了 P2/P8 以外的新引子，使 CHD-Z 和 CHD-W 的 PCR 產物長

度各為 173-bp 與 185-bp。而新設計的引子，因為兩者的序列組成特性，使用一般電泳即可分離

CHD-Z 和 CHD-W 的 PCR 產物。結論是：本研究分別提供 CHD-Z 和 CHD-W 的基因庫資料

(Genbank)即 DQ885238 與 DQ885237，並且設計可鑑別台灣大冠鷲特有亞種的分子性別鑑定改

善方法，讓台灣大冠鷲特有亞種的性別鑑定更為快速且精確。同時這些台灣大冠鷲特有亞種的

CHD-Z 和 CHD-W 序列資訊，可以提供其他序列相關的鳥類性別鑑定參考。 
 

關鍵字：台灣大冠鷲特有亞種、CHD、鳥類性別鑑定 
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單一鮭魚卵 DNA 萃取與物種辨識 

陳婉馨 1、黃曉雲 2、蘇三華 1、王希文 1、楊景雍 2、張學偉 1* 
 

1 高雄醫學大學 生物醫學暨環境生物學系 
2 國立高雄海洋科技大學 水產食品科學系 

 
E-mail: *changhw@kmu.edu.tw; Tel: 07-3121101 ext. 2691 

 
摘要 

 
海洋生物量的現代研究以遺傳學為基礎，大多利用有效的 DNA 標記來偵測基因的多樣性。

因此，有越來越多的研究仰賴 PCR 的操作與運用，而這些研究均需要有 DNA 樣本。本研究，

開發並比較了許多單一鮭魚卵的快速 DNA 萃取方法，包括：一般組織 DNA 萃取法(Qiagen tissue 
kit)、Chelex100 沉澱法、過濾離心法(無塵紙當濾膜，然後通 column)、稀釋法(直接加水 1ml，
然後通 column)等。DNA 萃取濃度而言，Chelex100> Qiagen tissue kit>稀釋法>過濾離心法。

Real-time PCR 以 Qiagen tissue kit 效果最佳，但是最耗時與金錢，而其他方法相對省時經濟，但

是 chelex100 的 real-time PCR 定量最差(這是稀釋 1 到 100 倍的觀察結果，但是無法排除稀釋更

多倍數時是否改善的可能性)。但是，經由 PCR 放大後，均能順利的應用在粒線體的 12S rRNA
基因上，並經由定序結果可以確認為鮭魚檢體。所以，在簡單且具有經濟效益的情況下，我們

研發的這些方法符合了面對大量樣本的需求，可以對單一魚卵進行物種辨識與商品檢驗。 
 

關鍵字：鮭魚卵、PCR、粒線體基因 
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   台灣地區屍體上常見麗蠅之鑑定及蟲相分析 

楊秋和
1
、林義朗

2
* 

 
1
中央警察大學鑑識科學學系 

2
嘉義縣警察局鑑識課 

E-mail: fslyl@m2.cypd.gov.tw; Tel: 05-3620252  

 

摘要 

藉由鑑定屍體上麗蠅的幼蟲與成蟲，可推斷死亡時間（Post-Mortem Interval，PMI）。

而目前台灣地區有關麗蠅的研究資料仍有不足，所以建立本土麗蠅的基礎研究資料是為法醫

昆蟲學上一項重要的工作。本文採集不同條件下模擬棄屍狀況的猪屍上麗蠅檢體共 844 隻，

藉由觀察成蟲的外觀型態及參考已知文獻，修改成台灣地區常見麗蠅的簡易檢索表，並利用

其分類及分析猪屍上的麗蠅族群。發現台灣高雄、嘉義、林口地區及不同季節的常見食腐性

麗蠅有 6 種，包括：大頭金蠅（Chrysomya megacephala）、紅顏金蠅（Chrysomya rufifacies）、

肥軀金蠅（Chrysomya pinguis）、紫綠蠅（Lucilia porphyrina）、瘦葉帶綠蠅（Hemipyrellia 

ligurriens）、銅綠蠅（Lucilia cuprina）等。而為了驗證分類結果的正確性，另進行分子

生物學分析，使用 PCR 方法擴增 COI 基因片段後進行 DNA 序列的分析，結果顯示利用 COI 基

因的片段，可在 NCBI 資料庫中快速比對出此 6種麗蠅，而其同種內的序列差異度在 1％以內，

不同種間為 3％以上，以上種屬之親緣關係樹圖及 DNA 分析結果與型態分類結果相符。最後綜

合歸納台灣北部與南部地區及不同季節裡，優勢活動的麗蠅並不完全相同，各種情況下最常

見的為大頭與紅顏金蠅，可作為台灣法醫昆蟲學驗證的標的。而利用本文修改自製的檢索表，

配合粒線體 DNA COI 基因序列的分析，可正確鑑定出本研究收集到的麗蠅種類。 

 

關鍵詞：法醫昆蟲學、麗蠅科、型態分類學、粒線體 DNA、台灣 
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自動化液體處理系統試劑配製體積準確性之探討 

 
蔡覲城 1*、蘇至誠 1、張宥鈞 2 

 
1刑事警察局法醫室 

2佳生科技顧問股份有限公司 

 

E-mail: tsjaky@gmail.com Tel:02-27569224 
 

摘要 
隨著鑑識科學的發展運用，科學辦案與親子鑑定可經由 DNA 萃取以及即時核酸定

量偵測（Real-Time PCR）和 STR（short tandem repeat）分析來完成［1~3］。現今國內

刑事警察局法醫室，在檢測大量檢體及證物方面，採行的方式除仰賴人力外，更透過自

動化系統來完成。使用自動化系統來處理大量刑案現場證物的優點，不外乎節省人力的

負荷；重要是達到快速、穩定、提升工作效率以及減少人為方面的污染，並使人力運用

在更需要支援解決問題之處。 
本研究重點在於自動化液體處理系統(Sciclone ALH3000)，其八爪分注模組對於液

體體積吸、排液準確性的研究。實驗一開始對於系統八爪分注模組以液體秤重方式或加

入校正試劑，進行液體吸、排液體積校正。再利用校正後八爪分注模組進行 Quantifiler™ 
Human DNA Quantification Kit 標準品系列稀釋及試劑配製，再以即時核酸定量偵測儀

（7900HT Real-Time PCR），進行標準品檢量曲線濃度分析。由此可以反推驗證自動化

液體處理系統，其八爪分注模組液體體積處理方面是否精準。實驗結果證實自動化液體

處理系統，對於液體吸、排液體積處理，其 CV 值在 0.117~9.514 範圍，而在使用即時

核酸定量偵測儀（7900HT Real-Time PCR）檢測標準品檢量曲線濃度時，其相對驗證分

析方面 R2>0.98、Slope 為-3.1±0.2 皆在可接受範圍內。故本實驗證實自動化液體處理系

統在配製試劑體積時的準確度，將可以運用在實驗室大量配製相關試劑，以減輕人力之

負荷。 
關鍵字：自動化液體處理系統 (Sciclone ALH3000) 、 Quantifiler™ Human DNA 

Quantification Kit 、即時核酸定量偵測儀（7900HT Real-Time PCR） 
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PA-13 
Y 染色體 STR 型別分析及研判之探討 

蘇志文 *、柳國蘭、程曉桂、粘凱俐 

 

 刑事警察局 

 

E-mail: * dnacop@email.cib.gov.tw ; Tel: 02-27569224 

 
摘要 

刑事鑑識人員對於證物進行 DNA 鑑定時，因性侵害案件被害人身上跡證常檢出男女混合

DNA，或在一般刑案中發現有男性涉嫌人微弱型別時，常會針對 Y 染色體來進行分析，目前

已有數種 Y 染色體 STR 之商用鑑定盒問世，效果亦相當不錯。惟因刑案現場生物檢體狀況常

受現場環境、氣候或檢體本身等因素影響，致 STR 型別之分析結果常會發生只有部分 loci 可

以檢出 DNA 型別，其他 loci 或因未複製成功 DNA 片段、或因複製結果經儀器偵測後無法達

到可資研判之波峰，又發現目前普遍所使用的 Y 染色體 STR 型別 loci 之鑑別力差異頗大，在

不同人種間差別也不同，此時在 Y-STR 型別的應用上要如何加以研判成為一個需要研究的課

題。 

本研究係隨機選取約 919 個男子並檢測其 12 組 Y-STR 型別，利用 counting method 計算其

Haplotype 之可區別型別數為 722 種型別及其鑑別力為 0.99778，接著再以電腦程式依序依各種

排列組合剔除任一組、兩組及三組排列組合後之 Y-STR 基因位，分別計算其可區別之型別數

及鑑別力。 

本研究發現在剔除一組 Y-STR 基因位時，若剔除之基因位為 DYS439 時則可區別組數由

722 種降為 644 種，若剔除之基因位為 DYS438 時則可區別組數僅由 722 種降為 720 種，顯示

不同之基因位之差異相當大。在剔除兩組 Y-STR 基因位時，若剔除之基因位為 DYS439 及

DYS385II 時則可區別組數由 722 種降為 555 種，若剔除之基因位為 DYS438、DYS389I 時則

可區別組數僅由 722 種降為 709 種。在剔除三組 Y-STR 基因位時，若剔除之基因位為 DYS439、

DYS385II 及 DYS389II 時則可區別組數由 722 種降為 457 種，若剔除之基因位為 DYS437、

DYS438 及 DYS392 時則可區別組數僅由 722 種降為 699 種，差異情形更大。此種情況可能因

為 Y 染色體有連鎖的情形造成，本研究之結果可供實務單位做為研判證物 Y-STR 鑑別力時之

參考。 

關鍵字：Y-STR、Y 染色體、性侵害案件 
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